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INTRODUCCIO DISSENY DE LA PRACTICA

En l'adaptacio de les titulacions universitaries a I'Espai Europeu d’Educacio Superior (EEES), La nova practica de ‘Filogenia molecular de bacteris’ pretén que I'alumne obtingui un conjunt de
cada cop té més importancia I'adquisicio de competeéencies per part de I'alumne utilitzant les seqiiencies del gen 16S rRNA d'una base de dades de seqiiencies biologiques (GenBank) i construeixi
noves tecnologies de la informacio. En aquest context, varies professores de l'assignatura de un arbre filogenetic que mostri les relacions evolutives entre diferents bacteris mitjancant un
Microbiologia II, obligatoria de tercer curs del Grau de Farmacia de la Universitat de programa bioinformatic (MEGAD).

Barcelona, hem dissenyat una practica presencial innovadora utilitzant eines
bioinformatiques, per facilitar la comprensio de la docencia teorica i promoure |I'aprenentatge
actiu de I'alumne d’un bloc important de |'assignatura. iy oL -] ot B s oo, - o At 2 N
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J  Proporcionar a I'alumne una font d’informacié addicional, que sigui atil per
I'aprenentatge i I'estudi de I'assignatura.
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PRACTICA DE 'FILOGENIA MOLECULAR DE BACTERIS’

La practica s'ha dissenyat com un conjunt de tres exercicis consecutius:
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S’ha redactat un guio dirigit a I'alumne per facilitar-li el desenvolupament de la
practica i perque pugui anotar els resultats obtinguts. a
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POSADA EN MARXA I AVALUACIO DE LA PRACTICA

Aquesta practica bioinformatica s'ha inclos en la setmana de W Excellent ITEMS MES VALORATS
docéncia practica obligatoria de I'assignatura de Microbiologia II, i RESULTATS DE L'ENQUESTA B Mol bé 1- Llenguatge i redaccio del guié-protocol 5- Explicacio del professor

2% 1%~ 0%

ha estat desenvolupada per primera vegada per tots els alumnes . e
matriculats d’aquesta assignatura durant el primer quadrimestre B Dolent
del curs academic 2012-13. 50 - B Indiferent

La sessio practica s'ha realitzat en una aula d’'informatica de la B No contesta
facultat en grups reduits (maxim 20 alumnes). Cada alumne 50 -
disposava d'un ordinador amb connexio a Internet per fer la
préCtica individualment o en pare"a. L'ordinador del professor o 2- Utilitatdelguié(l):;elseguimentdeIapréctica 12-Ambientdelirupls’alumnes
estava connectat a un cano projector que facilitava el seguiment de o

la practica i la interaccio professor-alumnes. ::; .
Al finalitzar la practica, els alumnes han valorat aquest nou §
recurs docent mitjancant una enquesta anonima, que pretén &
recollir I'opinio real dels alumnes sobre el seu desenvolupament i
els suggeriments per millorar-la.
ITEMS MENYS VALORATS
8- Durada de la practica 11- Horari de la practica
2% 1% 2% 1%
ENQUESTA D’AVALUACIO DE LA NOVA PRACTICA D’ORDINADOR DE MICROBIOLOGIA II
iy s e s { e iy syl i /&o‘b‘)

Grup de practiques

Alumne repetidor de I’assignatura (éilNO)

Grup de teoria (o professor) on assisteixis regularment a classe

1.- Opina sobre el desenvolupament de la practica: (marca amb una X)

El llenguatge i la redacci6 del guié-protocol

La utilitat del guié pel seguiment de la practica

Comentaris i suggerencies
ENQUESTA 99

La dinamica de grup

L'explicacio del professor ha estat entenedora

A L'ALUMNAT EI niZ‘Ie't|| Sz::?::)::ﬁuzsts per I'aprenentatge de - = = )Y -
L.__— 1 flogénia bacteana {b La gran majoria dels alumnes no afegeix cap suggerencia de

La duraci6 de la practica

La comoditat de I'aula d'informatica ca nVi d e Ia p ré Ctica .

L’ordinador utilitzat

RESULTATS I CONCLUSIONS

L’horari de la practica

e e} Aportacions per millorar la practica: possibilitat que (J  La valoracié global és molt positiva, perqué el 84,9%
R — I'alumne pugui triar un microorganisme de la base de dades, dels alumnes avalua la practica en el seu conjunt com a
fer repl:esent’acmns de les filogenies bacterianes mitjancant Bona (46%), Molt Bona (33,4%) 6 Excel'lent (5,5%).
altres tipus d’arbres. ey . - . .

En consequencia, s‘incorporara de manera definitiva a

3.- Qué afegiries o modificaries per millorar la practica? |a Setma na d e p ré Ctiq ues de I ’a Ssig natu ra de
| Q Necessitat de canviar el dia i augmentar la durada de la Microbiologia II.

practica.

J  En relacié al dia i la durada de la practica, aquest any
Q Fer un guié més curt, esquematic, i amb imatges. hem hagut d’adaptar-nos a la disponibilitat de les aules
d’'informatica de la facultat. Per al proper curs, amb
temps es planificara els canvis pertinents per millorar el
desenvolupament de la practica.

Gracies per la teva col-laboracié!




